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○ 2成分系 
（電子密度の差が大きい場合） 

○一般式 

１.Ｘ線コントラストバリエーション 
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・どの程度の異常分散の効果が期待できるか 

・生体高分子が天然に含む元素は 
その利用がK吸収端にある。 

２.異常Ｘ線小角散乱 (Anomalous Small 
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(Anomalous Smallangle Xray Scattering )



慣性半径および原点散乱強度 
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散乱強度関数の 
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散乱強度曲線のdecomposition 
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